摘 要 国家园艺研究所收集到的十基因型青葙子分子变异(nihort)和国家遗传资源和生物技术中心(nacgrab)的胚质采用扩 增片段长度多态性分析(AFLP)标记。检测到的 AFLP 引物组合 EcoRI +MseI 适配类型的种群在三个引物组合 C. argentea 的 多态性。Powermarker 软件 V3.25 统计分析了从中提取的 DNA 区域的碎片。记录的总基因组 DNA 的基因组 DNA 片段的最 高浓度为 13.30 微克和体积为 2217.592 微克，基因型分别为 NG/TO/MAY/09/015 and NG/MA/MAY/09/015。变化是在片段 的三个 AFLP 引物组合中大量的扩增片段观察得出。基因组 DNA 扩增片段的多态性信息含量(图)是多样的，在 100 个碱基 对中 DNA 大小为 89.1%，而百分比基因多样性为 90%。AAC CAG 的引物序列组合产生的条带，最高数量为 400，扩增片 段多态性条带分别为 40 条和 156 条。构建一个树状图揭示了三个集群组，在集群 1 和 3 被划定为 4 种基因型，而集群 2 有 至少 2 种基因型。这项研究揭示了使用 AFLP 标记基因组变异 C. argentea。这可以促进 C. argentea 种质改良和扩大育种的 遗传基础保护。 关键词 青葙, 扩增片段长度多态性(AFLP), 基因型, 聚类分析
酸，这使得它不适合新的消费 (Ayodele and Olajide, 2011 )。这些环境因素强烈影响着收成，其中包括土壤肥 力，肥料的应用和年龄的植物 (Denton, 2004) 
